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Сборка метагеномов / геномов



Как выглядит собранный метагеном в сравнении с 
геномом

Граф геномной сборки 
Enterocoсcus faecium в программе 

SPAdes
Часть графа метагеномной сборки в 

программе SPAdes



Basic MetaCherchant workflow 
(environment-finder tool)

https://github.com/ctlab/metacherchant



--trim function

ДО ПОСЛЕ



Анализ окружения генов резистентности к 
антибиотикам 



environment-finder multi tool



Гипотетический горизонтальный перенос 
транспозона с геном cfxA3 между представителями 

Bacteroides spp.



Сравнение со SPAdes v.1



Сравнение со SPAdes v.2



Сравнение со SPAdes v.3



Если подпилить настройки







Dissimilarity of k-mer frequency spectra between multiple metagenomic 
datasets calculated for two genes- CFX (A) and APH3-Prime (B) 

(Jaccard metric, non-metric MDS).


